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o Erreurs 1 & 2
<" Antibiogramme d'Enterococcus faecaliis

~O
b\}

@P@as de résistance acquise aug@ammopen ciilines chez E. faecalis'!
s £
“*Fait exceptionnel (1980) bemcullmas plasmidique (blaZ) u‘hlquemen.
décrite aux Etats-Unis, eh Argentinz et au Liban mais mMs en Eurcpe
& &

| t>V95 98 % de souches ampi-R "
S parmi ies ERV chez E. faecym

o L | S

Sources : EARS-INet, ECDC NRC France
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<" Antibiogramme d'Enterococcus faecaliis
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Qﬁes:s‘rame naturelle de type LS, chez E. faecalis |

Due au gene Isa(A) codanque“\\p@our' un transporteur ABC: &
e Qg-’}~\
__ & _ X & __
o e MIC ( p,gmh
(T & - — == :
r [\ 0D / DM.\ Quinuptisia FRY
GIRF | 48 3 £ 6 |
TX5332 (OGIREfa: pTEX4STT) 005 |[© 05 48 |G 16 ! R
X33 [T@ﬁiﬁfpwm4tll::smj] 143 RN 16 | &
"19 / (0\{“ [’_ - *\?’@
Q@? \./ ,\o&b \4 4 Qﬁ;’-@}
© & &
De rares souches de E. faecalis sgﬁsubles LS, ont été décrites (mu‘rq@ﬁons >
codons STOP - protéines tronquées) &

<
’19

Résistance naturelle non retrouvée chez E. faecium (mais séléction possible
in vitro et in vivo), E. durans et E. hirae

Singh ef ai., AAC 2002 ; Dina et al., AAC 2003: Tsnard et al., AAC 2013
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Erreurs 3 et 4 :
Antibiogramme d'Enterococcus faeciiim
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Erreurs 3 et 4 :
Antibiogramme d'Enterococcus faeciiim

&

Sens b‘fe ou résistant ?
Dlgfhe'rr'e 16 mm mais
@n’rour‘s Ylous (vaniB+)

Sensible ou resﬁ’ran’r ?
Diametre = &% mm et
contours nets
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<« Antibiogramime d'Enterococcus faeciiim
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Recommanda’rlons CA- SF/\MEUCAST 2017 : Leciure apr'es au meins
24 h d'incubation ]

Exemples de zones d'inhibition d= scuches d’Enterococcus spp. avec la vancomyén\'e (disque chargé a 5 1g). @"z
a) Bord a contours nets et diamatre d'inhibition 212 mm. Rendre sensible. QQ" ,\6"@
b-d) Bord & contours flous ou présence de colonies uans la zone d'inhibitiof? Rendre résistant inéme si la zone d'inhibition est 212 mm. \;P
o
f&

A noter que certaines souches vanB+ sont difficiles a©de‘rec’rer' et
qu'une incubation prolongée a 48 heures peut €tre nécessaire
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Résistance f&e@ Acquise é\.@@‘} Naturelle
_ = - . - .
MNiveau Haut \@0 er.riuble MA~dére Q""'@ Bas
> . B N = J |
Type VanA QfﬁanM VanB VanD VanE& VanQ.\Q’ VanlL VaaN VanCl/C2/C3
- 5 \ >~ S .
Sensibilité ) 08)
Vancomycine R (,;'0‘" R r-R R @d‘ r r r r
Teirorlanine [t"z R S r-R S & 5 5 5 $ (Q
6\‘"’ A0 L&
Transférabilité ‘)8\ + + + - - & + - + - <&
o & O
,\'\ ‘;\e, Q,QK
; A
Principales \'\9"\' . faecium F.jaeciuml E. faecitun €. faecium Sﬁ?faecaﬁs E frecualis £ faecalis £ faecium £ ga”inarug@
espéces Q}(Y E. faecalis . farcclis E faeca!is«d)" E. cassel@ﬁ?ﬂ:s
bactérieffes Diverses especas 0!{,\ "z("
d’entérocogques \cy\q' _@‘\b
R N
i ) ) © o Inductible ) ) o oﬁabConstitutive
xpression nductible ? nductible onstitutive : nductible Inductible Constitutiv )
E 'nductibl ? Inductibl Constitut Constitut Inductibl inductible C ttt,\e\o Inductibl
onstitutive nductible
oy
O
v
. - >
S rtd 2 Plasmid Ch
d:l::':;:istu:cg‘-en (‘Ch.":rm—:so‘:ne) (;rarz;izgc Chromosome Chromiosome ? Chlé)@(g;ome Chromosome
Terminaison
; D-Ala-D-Lac D-Ala-D-Ser
des précurseurs
—— - h" - ¥ A

Cattoir & Leclercq, M5 2010
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< Antibiogramme d'Enterococcus faeciim
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Résnsfanrp au linézclide principalement
y"acquuse par mutations mbo;ﬁmales

G &
A X
9111 200460, CEMs) G R
(sélection in vitro a basse fr'equencg@ 10-°-10-11) o SEC amumsecsatse)
. (Q A ¢ c—aG
o \\ R 20610M) ¥ ¢ —¢
o A C G
’Qo \ \ UC cU A A
b\)"’ GC 2 U
G@Q U ‘O<\<° a 2062C (Hh) - / 2453C,C(Hh)
& cgeseeecdEataa ®sccv avcu
o \llllig_l,“ L1 ol e [o]o ¢
4
, Yol te CGCCU cu 2500C(Hh), A(Ec,Sa*) geee peed
& %@ AU; C NP2 uu <
o @ (f.v / U i) \ 3
\}‘7 72 b__2608U,C(EC) c 24991 Hh 6
A0 & 2612AMs) G Hhh - &©
S & ¥ e G G &L
@,19 o) A : (g 25036 (Ms gy
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Résistance transférable liée au : T — R o

- gene cfr > R croisée PhLOPS, 6=
- gene optrA > R croisée PhC
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- ~ P - 2 Ta I <
sOptrA = oxazolidinone phenigdl transferable resistance
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5 W@ 5@’
& >
(e —— Lsa(B) CAE 18141 | Staphybcocaésdjri
GQ I_EE'_* &
,iz’{(\ 100, —— Lsa{E) AFM38048 | _@‘phybcoccus aureus
(\':Q\ 100 » Lsa(C) AEA37904 P a‘\mptocvctus agalacti-e
- o‘
[ \}é} it(ﬁ w AFC62715 | EnreQ/;Q?acrus faecinm
,i Q;\Ob 100 - Lsa(A) AAT46077 '“QS(]\ Enterococcus faecalis
I @ Wga( £~y WP_000602057 .1 | Stapfiyilococcus au@
N S
54 X0 > — Sal(Abh‘JAGN74946 | Staphdococcus sciud
'12:7. 52 @ OptrA | Erterococcus faecalis Q‘\o
98 & @
R —— e 77 - ———Vga(GC) C5L58195 | ﬂaphé@}xaﬁau{em —
| < S .
x5 59 AV - =\
X ga(E) CBY88983 | “aphylococcus aureus P . BC
& 1 b roteine A
‘)b oo L Voa(D) AC>92086 | fnterocodéis raccium ,
N o -
N,,'\O _— Vga(B) YP_009077115 Lg%MymMs aureus (sans TM D) 66
D az 100 ———— Msr(E) CBY:{@:M | Pasteurelia mutoida — \5,_,‘\
\(5?'\' ;_ ——— Msr(D) CAGB%E 3 | Streptococcus pyogenes '\0\5‘
e ) o
©Q bl S N\%sr(A) YP_008709794 | Staphylococcus auraus (‘\Qf,
94 I\(I’;Q(C) AAKO1167 | Enterococcus faeciumn {,e"ve’
Q_\( ¥ - Ole(C) AAAZETL2 | Streptonyces antmtﬂ:uskc'}é’
Ole(=) AAAB0325 | stlebtomces antibioticr s \}c,b
S — — TIr(C) P25256 | Streptonyces fradize <0
72 [ N
ag | ﬁar(ﬂ.) AAC32027 | Streptormvees thermotolerans \fLQ
a5 sSm(B) CAMO96590 | Strepfomyces ambofaciens Q@?"
©

Sur plasmide conjugatif chez E. faecalis

Wang et al., JAC 2015
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Phénotype PhO o
&é
& . £ N - .
22 e® N
/ &a\ MIC (mg/L) é\a\
§ — S
Bacterid! isolate %@Q*Q CHL FFC LZD ecg-’:“ TZD VAN
b . ~ _ Iy 3 .
Clinical E. faecalis E24% (with optrA—corrying%EBéQ} 64 64 Qzﬁ\ 2 1
& &
E. faecalis FA2-2 ° 4 2 '" 2 0.5 1
<
Transconjugan® £. faecalis FA2-2- E?;,ég“ 32 X8 64 X3Qg 8 X4 2 X4 1
&
E. faecalis J42-2 o 4 s & 2 0.5 1
Transformant E. faecalis JHZ%QflpE%Q 64 64 @'Q 16 2 1
Transformant E. faecalis Jﬁi 2/pAM401 >122° ,&cﬁ‘ ) N N 1
Transformant E. faeca{@\c‘JH.? 2/pAM&01 4-optrA >128° (\\Qf’ 64 PGS de R a.: 1 $
\> ¢ . . o
S. aureus RN4220 8 ‘,\5.}“?’% 4 | -:lnCOSC(mI '.feS @Q@
Transformant Q’fﬁureus RN4220/pAM&D T >128° 8‘0\ 4 oy ¥
Tronsformo@{-% aureus RN4220/pAM401 +optrA >128" ,\0\)" 64 ‘pleurO(’ﬂUT”lnes %’_\0 1
© A . i

Clinical E. faecium A4 (with vanA-carrying pA4) 41'0'\’ 2 —STPCPTOQFGmIHCS é‘ﬁ@ =128
Transconjugant E. faecium A4-E349 Q}(@ 123 o = 0\‘" >128
Transconjugant E. faecalis E349-A4 © 64 64 8 2 \}c,s\ 128

N ) N _ 40

/\
&
’ s

Détecté en Chine chez E. faecalis et E. faecium O

©

. Origine ullmen‘rair'e 1203 % etD7 %
. Origine clinique : 4,2 % et 0,5 %

Waig et al., JAC 2015
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Données CNR 2017
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Antibiogramime de Staphylococcus atireus
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N\ \J N m
o Cart é\iST P631 N° de lot : 731326240 | Cremptio 14 sept 2018
P arte | i i o N 13:00 CEST
| Rézultats Antibiox o | |
. S r@ﬁ'ermin 19 sept. 2015 Etat - Einal &|Heure de 850 h
\ Q(“Q’ éele: 01:31 CEST at: ina &a\e’ l'analyse : ~U  heures
Ae)
\\)& _— e DQQ} .
Antibioti {Q,@OV cMI interprétatio Antibioti S ol Interpréta*.iu_:
ntibio |que\s@ n ntibio [g@g CM n
Test céfoxitine screen FOS + Pristinamycine G\Obv el 2 |
Ber zylpenlc:llllne g‘z?:@ | > 0,25 R Linézolide’\ &J‘V i 2 L S &
'Oxacnllne 8& 1 >2 R Téicopla@iﬁe 16 R <_~;<.\°{\
> 73 — - - »°
Gentamlcln\g?f\0 0 >8 R Vanqo?hycme E_‘ _S @Q@
Kanamycine >32 | R Tétracycline >3 R &
Tobr\gﬁﬁ&?cine >2 R «°]Fosfomycine { >64 R &
Ofloxacine >4 R &'19\' Nitrofurantoine <=16 "
Résistance inductiizle 2 la clindamycine 1 NEG @Q“}b Acide fusiaique <=0,5 5\0\8
Erythromycine >4 R Rif amplcme >2 <" R
Lincomycine >8 R Tri ‘nethoprlme/’suIfamethoxazole <= 1(1}\’LQ S
+= Antibiotique déduit "= Modification AES **= Modification Utilicateur @f\
. A
La souche doit-elle 2tre rendue

sensible a la vancomycine ?
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R
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Q“Ob
. /! ) . " - .
~sRecommandations CA-SFM/EUCAST 2017 :
b
o C}“\‘i‘
E-;Q’(\\ .Q>\©QJ ‘\&ef
GlyCC)peptid&ée : proposition pour Staphylococcus aureusd}.@“”
(Q(e,@ -@66
S &
XN e
b\}b @Q'Q
3 O ¢ -
CMI ){@ﬁ’comycine ET teicopianine ( Jest de détection
' estimées < 1 ma/L . N > Teico 5_'
(Mégh%de de référence par microdilution, | on & ou Macro-bangelette
&°  automates ettandelettes) ] . —
& 7~ NS Q{(*\Q'
A° 7] & —r——
S I = © Test
\(5?0 ‘OLﬂ 578\0 nég ‘fl'if
e ) 1 20 a° )
Sc_:gche _caiégorisée sensible aux glyc %ptic!es. Test
Sipesoin, les CM! vancomycine etd&icoplanine ~ositif
dai=rminées par méthiode de référence (microdilution) . A9
et-bandelette peuvent figurer sur I'antibiogramrine S
— o2
w @Q}

Couche catégorisée
«sensibiiité diminuée» aux glycopeptides
(envol au centre référent recommandeé)
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Test & la Macro-ba ndelette &

e

~
—~

{\b

\‘i‘
Souche de segaﬁlblll‘re diminuée aux
glx, copeptides{utilisation déconseiliée

de ces AT355| TEST positif :
>8®<sfng/L pouir VAN et TEC

c.;,
A‘Z’

o
-, ~ SN
2 S
; o : R N
~ te20 \ -
2 - [CE0'1 s
73 VA sl <
[P -~
ol
v Szl =
o F 61" |
S v
'+ 8g
7 0G° {EES
SL

IMZ mg/L pour TEC secule R
£ & >
ir ¢
i Jﬁec‘rure a4 24 h si positif, sinon & 48%
8
?é -63‘&@%
8P ‘Kf}&
962 N
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Antibiogramime de Staphylococcus atireus
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& % Phenotype .m‘rlalemén’r décrit au Japcn en 1996

f-; 6
, B

\}0
ac‘b
Q,Q

\'ancomytm- infermediate

S. aw‘eus (VISA)
(CGTQgOr'lse R selon CA-SFM/EUCAST)

¥ 5
& &
Q)

2, 2 >
Heétéro-VISA (hWISA)
(sous-population R présente a une
fréquence de 10-4-10-%)

Hiramatsu et al., Lancet 1997; Holimes et al., JCM 2012
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Antibiogramime de Staphylococcus atireus

Subcategory & &

Overall (59% ST239 [CCQﬁ

Study period

Continent <&
3
)
74

CIiniq@Gﬁa’mple

8\0
O\}“T
verall

Q
vV

Study period

Continent

Clinical sample

@Q

Bef 0@@006
2606—2009
2010—201 4

Asia
Europe-Amciica
Bloca culture sample
All clinical sample

Before 2006 43

2006-2009 U
29102014 ©°
Asia

Europe-America

Blood culture samples
All clinical samples

No. Studies

-

7C
42

10

D

35

4

21 3*

55 ¥

Nc. Sirains

99042
40119

6485 &

BQ@P
«%4692
34350
5944
92008
68792
13394
5630
2090
55362
13430
2542
66250

&

L7
<

2
&
&

Prevalence (%) (95% Cl)

S

6.05 (4.78-7 <3)

4,68 (3.19-6.41)

5.3 (2.40-9.48)

7.01 (2.12-14.42)

6.81 (4.76-9.16)

5.60 (3.85-7.54)

9.81 (6.71-13.42) <
4,68 (3.51-6.00) §§
301(162-483) &

2.05 (0.95-3.55) . "
263(029—7&%3
793(a$612667)

3&&11&599

@9i7511949n

2.00 (0.03-6.88)
3.24 (1.67-5.29)

Zhang et al., PLoS One 2015
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" Antib iogramime de Staphylococcus aureus

{\
b\}(?O
Q@ hVISA VSSA Odds Ratio Odds Ratio
Stug@r or Subgroup Events Total Events Total.cWeight M-, rixed, 95% CI M-H, Fixed, 95% CI _
(83
Af&"’a (2) 12 14 1 & 08% 24.09 [1.69, 340.99] — == !
Bae et al (4) 13 19 17 &46 12.2% 3.70 [1.18, 11.52) —
> Charles et al {3) 5 5 18 48  0.1% 242.33 [12.59, 9635.20] ‘\&@’ —_—
Fong et al (16)* 9 9 %GF 26 2.3% 4.86 [0.24, 97.05] & -
Horne et 2l (24) 10 26 11 42  20.2% 1.76 [0.62, 5.02] aef}' 1=
Musta et al (41) 20 43 101 242 63.5% 1.27 [0.63, 2.33] &a\ —
Neoh et al (42) 2 %@" 5 18 1.0% 12.27 [0.50, 299.32] & . -
o &
<O e
T otal (95% CI) @*&8 427 100.0% 2.37 [1.53, 3.&?‘] <o
Total events 71> 157 b‘:’&
ity 2= = = 2= L/ o I i . } i
Heterc?enc ty: Chi _ 17._?9, oif 6_(F’ 0.007); 66% & 0.01.C0 1 : s 100
Test for overall effect: Z = 88 (P = 0.0001) & VSSA VAN failure hV/ISA VAN failure
\\‘_'J AQ 0{\
° & o
N 2
A° hVISA VSSA &0Odds Ratio Odds Ratio QQ@
Study or Sub@oup Events Total Events 7otal Weight &~M-H, Fixed, 35% CI M-H, Fixed, 95% CI o'
Bae et al (4 3 19 16 65 8.7%" 2.23 [0.7€, 6.50] . <07
Bert et al (5) 1 13 & 35 6:2% 0.40 [0 04, 3.71] - &
Charles et al (8) 1 5 |7 48 »@”3% 0.46 [0.05, 4.41] - &
Fong et al (16) 5 10 19 30 qu 9.9% 0.58 [0.14, 2.46] s
Horne et al (24) 12 58 11 56 18.4% 1.07 [0.43, 2.67]
Maor et al (37) 14 27 103 223 22.2% 1.25 [0.56, 2.79)
Musta et al (41) 14 43 67 242 28.3% 1.26 [0.63, 2.53] ,,0“'
Neoh et al (42) 2 2 8 16 0.9% 5.00 [0.21, 12C.44] o*P - )
Total (95% CV) 177 715 1060.0% 1.18 12.20,1.721 | NS o »>
Total eveints 57 247
1 i - iZ2 = iy = —] =12 = o, I I . T }
Heterogoeneity: Chi 4 75, df =7 (P = 0.69); | 0% 0.005 0.1 1 10 200

Test ior overall effect: £ = 0.84 (P = 0.40)

VSSA mortality nYViSA mortality

van Hai & Paterson, AAC 2011
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o Erreurs 7 et 8 :
A‘?\leloc:‘amme de Staphylococcus saprognyticus
@b\}&
&K o
& &
&(\{e"' @Q'"O &
| Fos]:Q@?\nycine Novobiocine Ac:de & Lincomycine
& fusndﬁue
S. saprophyticus d\o@”‘? R R é®@®$ S
S. capitis R s & s s
S. cohnii, & 5 R ,\O\s@@q S R R
5 Xy/o S ? . QSA‘Q’% - 6\}{5}0
& @Q“O
S. aur@bs S 6)&65 S S
S. ldgdunensis I &
’19 &
Cy" ,@
NB : Résistance & la fesfomycineeu ou pas visible avec le dlsque oehar'ge a
200 yg : & . s e _

Fosfomycine DR E B s acquiseala fostmycre esthemgene.
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ﬁﬁtibio ramme de Staphylococcus saproghyticus

a‘f‘

ﬁes:stance a l'acide *'usndlque gue a la pr'ea nce d'un gene fusD codant une
pro’reme FusB-like (id. 45 °/o) gui protége la cible (EF- (/)

(@
o
R

( EIVEVIQSET YNT
P NITASIKDVE I

- )
el 10D

STX VIMNTRSIR ETEATIRRTT, TROERRE PoxioR T
LSTRNS RNTT “\1’ KLMNVV TKJ M TI0 VMUK NEQVTNL ;ENE
T

FusB MKTMIYPHQT NEIRSVILE
FusD MERQUYPYOR NYIKERVA!

FusC  MiKEVYKE ”FVKQ_IVV | NSHETORDIL LNEMNDIRKE KPJ.LIH DFIT SIDDVH TE&"/\PAEHL NELK WML SSQLEKT L
3 &
\@Q’ 2"
<0

N

FusB OFEJYDI;@S’ (g
FusD LISGEAL0T8 TV ED"
Fusc, ST ITE! B IDI\'S_{ )

S k- DC
R, IR
SRS IR Sg

v
E &2
Q\CJ O

Si clonage de fusD et expression chez S. aureus : CMI de 0,125 & 24ng/L

NQ_ 0
VK

NB : Déterminant de la résistance a ia fosforaycine non connu

O'Neill et al., Antimicrob Agents Chemothar 2007
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o Erreurs 9 et 10 :
< Antibiogramme de Streptococcus pyogznes
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& Erreurs 9 et 10 :
& Antub*ogr'amrm. de Streptococcus pyogenes
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“Résistance de haut mvgﬁu (CMI >2 mg/L} aux glycopep’r des

exceptionnelle chez Ie§& streptoccques et jamais dztr'l’re chez S.
pyogenes | &

Origine &é""' Slovaquie | France EU & ' EU EU |
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Krcmery et al., JC 1996; Poyart et al., AAC 1997; Park et al., NEJM 2014; Srinivasan et al., MBio 2014
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